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Paris, le 02/07/2009
Nanodrop ND-1000

Liste de recommandations
Les recommandations pour l’utilisation du Nanodrop sont détaillées dans le manuel fourni avec l’appareil. Un lien direct avec ce manuel est de plus accessible à partir de la version V3.2.1 du logiciel. 

Voici un résumé des points essentiels à suivre lors de toute utilisation du Nanodrop.
1) Chaque utilisateur doit se connecter sous son nom d’utilisateur attribué par l’administrateur (A. Gautier) + mot de passe associé, lors de l’ouverture du logiciel ND-1000 V3.2.1.
2) Déposer 1-2 µL d’eau distillée sur le piédestal inférieur uniquement pour lancer l’auto-calibration (ajustement de la hauteur du trajet optique) tel que demandé lors de l’ouverture de chacune des fonctions. Rabattre le bras supérieur par l’embout de celui-ci et non pas par la fibre optique noire (zone fragile). Ne pas appuyer sur le bras une fois arrivé a l’horizontal.

3) Nettoyer les 2 surfaces de lecture (piédestal inférieur et supérieur) entre chaque échantillon avec un papier absorbant propre.
4) A la fin d’une série de mesure, nettoyer les 2 surfaces de lectures avec un papier absorbant imbibé d’eau distillée. 
5) Note particulière pour les protéines : Les protéines et autres surfactants peuvent empêcher la bonne formation de la colonne de liquide. Il est donc primordial de charger 2 µL par échantillon de protéines et très bien essuyer les 2 piédestaux avec un papier absorbant sec et propre après chaque lecture. 
Notes : 

- La mesure de l’absorbance avec le spectrophotomètre Nanodrop ne dépend pas du volume déposé mais de la bonne formation de la colonne de liquide. 

Un acide nucléique pur (sans contaminants) pourra être dosé avec 1µL seulement.

Si la colonne ne se forme pas, la mesure ne sera pas fiable.

- Ne pas oublier les étapes préliminaires à tout dosage : re-suspension homogène de l’échantillon (particulièrement si il était congelé juste avant ou si une méduse d’ADN est formée) ou homogénéisation adaptée de l’échantillon (vortex si possible ou mélange à la pipette). 

- Dès lors que les 2 points précédents ont été validés, votre mesure d’absorbance sera fiable si elle se situe entre les deux limites d’absorbance du ND1000 :  


- limite inférieure (A=0,02 équivalent à 1,5 ng/µL d’ADNbd ou ARN)


- limite supérieure (A=75 équivalent à 3700 ng/µL d’ADNbd ou 3000 ng/µL d’ARN)
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